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我们提出一个多层次数据整合的计算策略，以从大量的蛋白对中有效地识别 coiled 
coil 介导的蛋白相互作用。首先，我们针对感兴趣的 coiled coil 蛋白组，即芽殖酵母 VT
过程中的 coiled coil 蛋白，构建全面的、高覆盖性的蛋白网络，从而剔除大量的不可能

由 coiled coil 介导的蛋白相互作用。然后，通过综合已经发展的 coiled coil 相互作用预

测程序BZIP_SCORE、含有 coiled coil的domain-domain的相互作用、结构数据库中 coiled 
coil 相互作用的同源性转移、coiled coil 占蛋白全长比例等计算手段，进一步筛选更可

能由 coiled coil 介导的蛋白相互作用。 

我们将这个计算策略应用在发现酵母囊泡转运中 coiled coil 介导的蛋白质相互作

用，并通过酵母双杂交实验确认 coiled coil 介导的蛋白相互作用，最终检测到 58 对 coiled 
coil 介导的蛋白质相互作用，包括新发现的蛋白相互作用 21 对，已经报道的蛋白相互

作用 37 对。其中，bZIP_SCORE 不仅预测的精度是相对最高的，并且包含了大部分计

算识别的 coiled coil 介导的蛋白质相互作用。同时，我们还检测了 565 对被计算工作过

滤掉的蛋白质相互作用对涉及的 1025 对 coiled coil 相互作用。结果显示，计算方法有

效地识别了 94%的 coiled coil 相互作用。 
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我们采用优化的工艺条件从脱脂油菜籽中分离获得发泡性蛋白质。结合吸收光谱和

荧光光谱方法研究了热处理、pH、盐酸胍等变性手段对蛋白质性质（发泡力、泡沫稳

定性、乳化能力、乳液稳定性等）的影响。当温度 65℃，溶液 pH 11 时，对蛋白质的

发泡力和泡沫稳定性有明显的提高，同时乳化能力和乳液稳定性也比较好。当加入盐酸
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